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TOM TAT

N&m so (Pleurotus spp.) dwoc tiéu thu phd bién trén thé gidi do c6 mui vi thom ngon, gia tri dinh dwéng cao,
mot s loai con c6 dwoc tinh quy. Bén canh théng tin vé kiéu hinh thi théng tin vé vat liéu di truyén cta cac mau
gidng 1a d&c biét quan trong, gép phan dinh hwéng cho cac nha chon gibng lwa chon dwoc ngudn vat liéu phu hop
va lam co s& cho hinh thanh céc cap lai hiru tinh. Nghién ctru nay da tién hanh phan tich sy da dang di truyén cla
10 méu gibng ndm so béng 20 chi thi RAPD va 17 chi thi ISSR. Két qua nghién ctu cung cép thong tin cho céc
chwong trinh chon tao gibng ndm so. K&t qué da nhan ban dwoc téng sb 560 locus trong dé c6 552 locus da hinh,
2.138 bang vach san phdm PCR. Phan tich két hop ca hai chi thi RAPD va ISSR cho thy hé sb twong déng di
truyén cGa 10 mau gibng ndm so6 dao dodng tlr 0,459-0,755. O’ hé sé twong déng di truyén trung binh 14 0,579, 10
mau gibng ndm so dwoc chia thanh 3 nhém chinh. Nhw vay 10 mau gibng ndm so trong nghién ctru nay cé murc do
da dang di truyén cao va cé thé dwoc siv dung cho cong tac chon tao gibng ndm so méi.

Tu khoa: Nam so, Pleurotus spp., chi thj ISSR, chi thi RAPD, da dang di truyén.

Genetic Diversity Analysis
of 10 Oyster Mushrooms (Pleurotus spp.) Accessions by RAPD and ISSR Markers

ABSTRACT

Oyster mushrooms (Pleurotus spp.) are widely consumed in the world due to their delicious taste, high
nutritional value and medicinal properties. For breeding program to develop new cultivars, besides phenotypic
characteristics genetic characterization of the material is important since it helps breeders to choose suitable
materials for hybridization. This study analyzed the genetic diversity of 10 oyster mushroom accessions using 20
RAPD markers and 17 ISSR markers to provide information for oyster mushroom breeding programs. The markers
amplified a total of 560 loci with 552 polymorphic loci and 2,138 PCR product bands. When combining both RAPD
and ISSR markers, the genetic similarity coefficient of 10 oyster accessions ranged from 0.459 to 0.755. At the
average genetic similarity coefficient of 0.579, 10 oyster mushroom accessions were divided into 3 main groups.
These results indicate that 10 collected oyster mushroom accessions had a high level of genetic diversity and can be
used for new oyster mushrooms breeding program.

Keywords: Oyster mushrooms (Pleurotus spp.), ISSR, RAPD, genetic diversity.

N4m so dudc tiéu thu phé bién trén thé giéi do
¢6 mui vi tham ngon, gia tri dinh dudng cao, déc

N4m so thudc chi Pleurotus (Fr) P.Kumm biét mot s6 loai c6 gia tri dude tinh quan trong
bao gém khodng 200 loai, séng trén than gb. nhu tac dung chéng ung thu, ha cholesterol

1. DAT VAN DE
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mau, ha huyét ap, tri dai thao duong, chéng béo
phi, bao vé gan, chéng ldo héa, khang khuén,
chong di Gng va chéng oxy héa.. Chinh vi vay,
ndm so dude danh gia 14 ndm c6 gia tri dinh
dudng cao va cb tiém nang su dung lam thudc,
thuc phdm chtic niang hodc dudge phdm dinh
dudng quan trong (Khan & Tania, 2012; Nguyén
Thi Bich Thuy & cs., 2013). Mot s& loai thudc
chi nay rat giau protein véi cic axit amin thiét
yéu, chiia polysacarit va axit béo thiét yé&u, chat
x0, chat khoang va mot s6 vitamin. Céac loai
nadm sd dude nudi trong chu yéu gom Pleurotus

citrinopileatus, Pleurotus eryngii, Pleurotus
columbinus, Pleurotus tuberregium, Pleurotus
djamor, Pleurotus pulmonarius, Pleurotus
ostreatus, Pleurotus sajorcaju, Pleurotus

pulmonarius (Trinh Tam Kiét & cs., 2011;
Otieno & cs., 2015; Ton Ni Hai Au, 2017,
Raman & cs., 2020).

0 Viét Nam, nhiéu ching loai ndm so nhu
nidm sO vang, ndm so ndu, so hdng, so trdng.. da
dugc nghién ctiu nhung méi tap trung chu yéu
vao chon gidng cling nhu phat trién quy trinh
nuoi trong (Vii Thi Kim Ngan & Trinh Tam
Kiét, 2008; Nguyén Hoang Thanh & cs., 2019;
Tran Péng Anh & cs., 2021; Lé Thi Thu Hudng
& cs., 2022; Nguyén Thi Huyén Trang & cs.,
2022). Da c6 mot s cong trinh nghién ctu da
dang di truyén trén nidm so vua (Pleurotus
eryngii) bang cac chi thi phan ti Random
Amplified Polymorphic DNA (RAPD) (Nguyén
Thi Bich Thuy & cs., 2013). Mic du vay, s6
lugng cong trinh nghién ctu su da dang di
truyén cta cac mau gidng ndm so con it, khéng
tuong xtng véi tAm quan trong bac nhit vé ndm
an va muc d6 phéd bién cua gidng ndm nay.

DPE phuc vu céng tac chon tao gidng ndm so
mdéi, bén canh thu thap ngudn mau giong thi

cong tac danh gia da dang di truyén la quan
trong bdi thong tin vé su khac biét di truyén sé
g6p phan hd trg cho viéc lua chon cac cip lai c6
tiém n#ng cho uu thé lai cao hon. Cho dén nay,
nhiéu chi thi phan ti khac nhau da dugc si
dung dé danh gia su da dang di truyén ctia mét
s6 loai ndm an va ndm dudc liéu trong dé cb
nim so. Cac chi thi duge st dung rong rai trong
phan tich da dang di truyén ndm an va nim
dugc liéu bao gém chi thi RAPD, Sequence-
related amplified polymorphism (SRAP), Inter
Sequence Repeat (ISSR), Amplified
Fragment (AFLP)..
(Zervakis & cs., 2001; Capelari & Fungaro,
2003; Ro & cs., 2007; Wang & cs., 2012; Yin &
cs., 2012). Trong céc chi thi trén, chi thi RAPD
va ISSR 1a hai chi thi da locus, dé dang dugc
thuc hién, c6 kha ning phat hién da hinh cao

Simple
Length Polymorphism

nén rat hiéu qua trong cdng tac danh gia da
dang di truyén, phu hop cho danh gia da dang
di truyén cta cac dong vat liéu sé st dung lam
b6 me trong phép lai hiiu tinh (Rao & cs., 2007).
Nghién ctiu nay da thu thap va phéan tich sy da
dang di truyén cta 10 miu gidng ndm so bang
20 chi thi RAPD va 17 chi thi ISSR nhim cung
cdp thong tin cho cic chuong trinh chon tao
gidng ndm so d nuéc ta.

2. PHUONG PHAP NGHIEN CUU
2.1. Vat liéu

Dé1 tugng: 10 miu giong ndm sod: PN1,
PN2, PN8, PN15, PN19, PN20, PN28, PN30,
PN50, PN1142, dugc thu thap va luu git tai
Vién Nghién ctiu va Phat trién N&am &n, Ndm
duge liéu, Hoc vién Nong nghiép Viét Nam
(Bang 1).

Bang 1. Danh sach 10 mau giéng nim s6 va ngudn goc thu thap

Tén mau ndm Ngudn géc Tén mau ndm Ngudn gbc
PN1 Thai Lan PN20 Nhat

PN2 My PN28 Trung Quéc
PN8 Théi Lan PN30 Thai Lan
PN15 Han Quéc PN50 Viét Nam
PN19 Théi Lan PN1142 Viét Nam
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Danh gia da dang di truyén cta 10 mau giébng ndm so (Pleurotus spp.) bang chi thi RAPD va ISSR

OPBO05

OPNO3

Hinh 1. K&t qua chay dién di san pham PCR
cta 10 mau giong nim so6 véi m6i OPB05 va OPNO3

Bang 2. K&t qua phan tich da dang di truyén
cua cac chi thi RAPD trén 10 mau giong nam so

Sé

Tén moi Trinh tw mbi thziét do Téng 56, locus T6rlg s Trung binh Chi s6 Chi s6 sai khac
RAPD (5-3) atmol  locus phat | bang sbbing/may JaninhPIC —  gila
(°C) hién dwoc hinh nhan ban dwgc cua moi locus cac cap moi (Rp)

APGO5 CTGAGACGGA 32 18 17 94 9,4 0,35 9,6
APH18 GAATCGGCCA 32 20 19 103 10,3 0,35 10,2
OPA01 CAGGCCCTTC 34 16 16 55 55 0,38 9,0
OPA02 TGCCGAGCTG 34 15 15 64 6,4 0,37 8,0
OPA04 AATCGGGCTG 32 12 12 52 52 0,39 7,2
OPAO5 AGGGGTCTTG 32 14 14 59 59 0,37 8,2
OPA18 AGGTGACCGT 32 12 10 63 6,3 0,33 5,8
OPB04 GGACTGGAGT 32 15 15 60 6 0,43 10,8
OPB05 TGCGCCCTTC 34 15 15 57 57 0,40 9,0
OPB17 AGGGAACGAG 32 14 13 58 5,8 0,36 7,6
OPC01 TTCGAGCCAG 32 14 14 53 5,3 0,40 8,6
OPC03 GGGGGTCTTT 32 14 14 56 5,6 0,34 7,2
OPC04 CCGCATCTAC 32 14 14 61 6,1 0,38 8,2
OPC08 TGGACCGGTG 34 17 17 78 7,8 0,40 10,0
OPC13 AAGCCTCGTC 32 14 13 71 7,1 0,37 7,8
OPD02 GGACCCAACC 34 17 17 71 7,1 0,46 13,0
OPE04 GTGACATGCC 32 13 12 49 4,9 0,34 7,0
OPG11 TGCCCGTCGT 34 18 17 69 6,9 0,35 9,4
OPNO3 GGTACTCCCC 34 16 16 55 55 0,40 10,6
OPR09 TGAGCACGAG 32 14 14 56 5,6 0,40 8,8
Téng 302 294 1.284

Trung binh /méi 15,1 14,7 64,2 0,38 8,8
Trung binh/m&u giéng 30,2 29,4 128,4
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2.2. Phuong phap nghién citu

Khoang 50mg hé sdi cac mau giéng ndm so
duge st dung dé tach chiét DNA theo quy trinh
da cong bo (Masoomi-Aladizgeh & cs., 2019). Do
nguyén ven va tinh sach ctia cac mau DNA dudc
kiém tra biang phuong phép dién di trén agarose
1,0% va trén may do quang phé Eppendorf
BioPhotometer Plus & budc séng 260 va 280nm.

Trinh ty, nhiét d6 gdn moi cta cac chi thi
RAPD va ISSR dugc thé hién trén bang 2 va
bang 4. Moéi ISSR (UBC_ISSR) dugc thiét k& bsi
University of British Columbia, Canada; méi
RAPD dugc thiét k& boi Operon Tech. Inc.
Alameda, CA, USA

Phin ting PCR dugc thuc hién véi bo kit
thuong mai MyTaq™ mix 2X (Bioline, UK), nong
d6 moi 1a 0,5um va 10ng DNA khudn, véi chu
trinh nhiét: 94°C - 5 phut, (94°C - 30 gidy, nhiét
d6 gin moi phu hop cho tiing mdi - 30 gidy,
72°C - 2 phut) x 35 chu ky, 72°C - 10 phut trén
may T100 Thermal Cycler (Bio-Rad). Ma tran
nhi phan dudc thiét lap bing cach ghi diém 1
d61 vé6i cac bang vach sang rd trén ban gel dién
va ghi diém 0 véi vi tri khong c6 bang vach. Hé
s6 tuong déng di truyén dudc xac dinh theo
Sokal & Michener (1958) va dugc thuc hién trén
phan mém NTSYS 2.1.

Méi quan hé di truyén ctia cic mau giéng
ndm so dudc xéc dinh bing phuong phap phan
cum UPGMA trong phan mém NTSYSpc 2.1 dé
xac dinh. Hé s6 PIC dudc tinh bang cong thic
PIC = 1 ->(Pij)® Munankarmi & cs., 2018), chi
s0 sai khac giia cac cip mdi Rp (resolving
power) Rp = YIb (Prevost & Wilkinson, 1999).
Phan tich thanh phan chinh
component analysis - PCA) va xac dinh su

(principal

tuong quan gifia cac ma tran duge thuc hién béi
Mantel test, phan mém XLSTAT.

3. KET QUA VA THAO LUAN

3.1. Panh gia da dang di truyén cta 10 mau
giong nim so st dung chi thi RAPD

Két qua nhan ban bing phan dng PCR véi

20 mdi RAPD thu da duge téng s6 1.032 san
pham PCR, trung binh 60,7 biang/mbi (dao dong
ti 49 bing - 103 bang). Chi thi APH18 nhéan
ban duge téng s6 bang 16n nhat (103 bang) trong
khi d6 chi thi OPEO4 14 méi nhan ban dudc s6
bang it nhat (49 bing) (Bang 2).

Hé s6 PIC duge dung dé danh gia kha ning
phat hién da hinh cta cac locus nhan ban dugc
bdi cac méi (Guo & Elston, 1999). Gia tri PIC
thap nhat va cao nhat dugc tim thiy & moi
OPA18 (0,33) va OPDO02 (0,46), gia tri PIC trung
binh 14 0,38 (Bang 2). Nhu vay, c6 thé két luan
20 moéi RAPD c6 kha niéng phat hién da hinh
cta 10 miu giéng ndm so nghién ctu 1a ¢ mic
rat cao. Két qua nghién ctiu da dang di truyén
cia 15 mAu giéhg nadm so0 Pleurotus
pulmonarius phan tich bdi chi thi RAPD cho ty
1é locus da hinh dat 79,5% (Yin & cs., 2014).
Nhu vay, so véi két qua cta Yin & cs. (2014) thi
ty 1é locus da hinh phat hién dugc bédi cac chi thi
RAPD 4 nghién ctiu nay 1a cao hon va dat 97,3%
(294 locus da hinh trong téng sé 302 locus nhan
ban dudc, Bang 2).

Theo Prevost & Wilkinson (1999), chi s6 Rp
cta cac mdi ty 1é thuan véi kha nang phan tich
da dang di truyén. Chi s6 Rp thap nhat dugc
quan sat thay ¢ moéi OPA18 (5,8) trong khi dé
moi OPDO02 cho chi s6 Rp cao nhat va dat 13,0
(Bang 2).

Mic d6 tuong déng di truyén gitia 10 mau
giong nadm sd duge xac dinh bang chi thi RAPD
dao dbéng tu 0,464-0,775 va dat trung binh la
0,579 (tuong tng véi su tuong doéng la 57,9%)
(Bang 3). K&t qua trén cho thay 10 mau giéng
nam so thu thap dudc 14 c6 d6 da dang di truyén
cao rit cao. K&t qua trén 1a hoan toan d& hiéu
bdi cac mau giong ndm duge thu thap ¢ 6 nudc
khac nhau nén cé su khac biét 16n vé vat liéu di
truyén gitia cAc mau giong. Hé so tuong dong di
truyén ctua nghién ctu nay la thap hon so véi
nghién ctu cia Nguyén Thi Bich Thuy & cs.
(2013) cho két qua hé s6 tuong déng di truyén
dao dong tu 0,64-0,85%.

Két qua phan tich méi quan hé di truyén
gitia 10 miu gidng ndm sd dugc phan tich bdi
chi thi RAPD dugc thé hién trén hinh 2.
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Bang 3. Hé s6 tuong dong di truyén
ctia 10 mau giong nam so6 duge phan tich bdi cac moi RAPD (phia dudi dudng chéo)
va moi ISSR (phia trén dudng chéo)

PN1 PN2 PN8 PN15 PN19 PN28 PN50 PN1142 PN20 PN30
PN1 0,535 0,647 0,628 0,484 0,628 0,504 0,760 0,488 0,674
PN2 0,477 0,570 0,674 0,500 0,566 0,550 0,519 0,581 0,558
PN8 0,709 0,490 0,709 0,543 0,694 0,547 0,663 0,484 0,609
PN15 0,596 0,583 0,682 0,539 0,736 0,566 0,651 0,605 0,589
PN19 0,477 0,483 0,497 0,483 0,469 0,686 0,500 0,733 0,446
PN28 0,705 0,560 0,699 0,745 0,507 0,473 0,690 0,488 0,597
PN50 0,464 0,576 0,477 0,550 0,695 0,520 0,504 0,605 0,512
PN1142 0,752 0,474 0,699 0,632 0,474 0,689 0,467 0,442 0,636
PN20 0,477 0,530 0,523 0,583 0,775 0,546 0,742 0,513 0,457
PN30 0,695 0,490 0,642 0,589 0,470 0,639 0,477 0,712 0,483

{mo = 11

—

r T T T T 1
050 057 064 071 077
Coefficient

Ghi chi: Tai hé s6 tuong dong di truyén 1a 0,579 (vi tri nét dit), 10 mau giéng ndm so duge phan thanh 8 nhém
(tw T dén ITD).

Hinh 2. So d6 méi quan hé di truyén
ctia 10 mau giong nam s6 dugc xac dinh bdi cac moéi RAPD

345 6= 7 8 940

L
——

-ia

UBC 841 UBC 855

Hinh 3. Két qua chay dién di san pham PCR
cta 10 mAu giéng nam so6 v6i méi UBC 841 va UBC 855
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Két qua trén hinh 2 cho thay: 6 hé s tuong
dong di truyén la 0,579 (57,9%), 10 mau gidng
nam so dugc phan thanh 3 nhém chinh. Nhém I
c6 6 mau giong, nhém II chi c6 1 mau gidng va
nhom III c¢6 3 mau giong. Dua trén so d6 quan
hé di truyén, mau giong PN2 (c6 ngudn goc tix
My) 1la mAu giong c6 su khac biét di truyén
nhiéu nhat so véi cac miu giong khac. Hai miu
gidng gan nhat vé quan hé di truyén 1a PN19 va
PN20 (Hinh 2).

3.2. Panh gia da dang di truyén cta 10 mau
giong nam so6 bang chi thi ISSR

Nghién ctiu di st dung 17 chi thi ISSR va
nhan ban duge 854 bing san pham PCR, s6 san
phdm/mdéi dao dong tu 25 (UBC 817) t6i 67
(UBC 834) san phdm va dat trung binh 50,24

san phadm/méi (Hinh 3). 17 mdi ISSR d3 nhan
ban dudc 258 locus, trong dé6 ty 1& locus da hinh
la 100%. M6i UBC 817 phat hién dudc s6 locus
1a thap nhat (9 locus) trong khi d6 moi UBC 873
nhan ban dudc nhiéu locus nhat (21 locus)
(Bang 4).

Wang & cs. (2012) da st dung 24 chi thi
ISSR dé xac dinh su da dang di truyén cta 32
chting ndm so P. eryngii va nhan ban dudc 465
locus v6i ty 1& cac locus da hinh 1a 84,3% da
hinh. Két qua phan tich da dang di truyén cua
15 mau gidng ndm so Pleurotus pulmonarius
bdi chi thi ISSR cho ty 1& locus da hinh dat
74,6% (Yin & cs., 2014). Nhu vay, két qua cta
nghién ctiu nay cho ty 1é locus da hinh 16n hon
(100%) khi so sanh vé6i két qua cua hai nghién
cdu trén.

Bang 4. K&t qua phan tich da dang di truyén

cua cac chi thi ISSR trén 10 mau giong nadm so

Tén moi Trinh ty méi (5-3') T)gltert]g? T%fz:%;o 'I’)é‘ﬂes ng%;? Trung binh s6 daﬁihrzrf éI)DIC sai Er?"’l‘sg'“’a
ISSR C) phat hién dahinh nhanban  bang/mau ctia mdi locus  CAC ¢@p moi
duwoc (%) duoc (Rp)
ISSR3 AGAGAGAGAGAGAGAGTC 53,9 11 100 42 4,2 0,42 7,6
UBC 808 AGAGAGAGAGAGAGAGC 52,4 18 100 66 6,6 0,43 12,4
UBC 809 AGAGAGAGAGAGAGAGG 52,4 16 100 50 5 0,39 9,6
UBC 810 GAGAGAGAGAGAGAGAT 50 17 100 45 4,5 0,34 7,8
UBC 811 GAGAGAGAGAGAGAGAC 52,4 17 100 60 6 0,41 10,8
UBC 812 GAGAGAGAGAGAGAGAA 50 16 100 51 51 0,36 8,6
UBC 817 CACACACACACACACAA 50 9 100 25 2,5 0,35 4,6
UBC 834 AGAGAGAGAGAGAGAGYT 51,6 20 100 67 6,7 0,39 12,2
UBC 835 AGAGAGAGAGAGAGAGYC 53,9 11 100 51 51 0,35 58
UBC 840 GAGAGAGAGAGAGAGAYT 51,6 14 100 51 51 0,38 8,2
UBC 841 GAGAGAGAGAGAGAGAYC 53,9 16 100 56 5,6 0,40 9,6
UBC 855 ACACACACACACACACYT 51,6 17 100 62 6,2 0,38 10
UBC 856 ACACACACACACACACYA 51,6 16 100 55 5,5 0,37 9
UBC 858 TGTGTGTGTGTGTGTGRT 51,6 11 100 29 2,9 0,34 54
UBC 860 TGTGTGTGTGTGTGTGRA 51,6 12 100 40 4 0,41 7,6
UBC 864 ATGATGATGATGATGATG 47 16 100 54 5,4 0,38 9,2
UBC 873 GACAGACAGACAGACA 48,2 21 100 50 5 0,34 9,6
Téng 258 854
Trung binh/méi 15,18 50,24 0,38 8,71
Trung binh/mau giéng 25,8 85,4

Ghi chi: Cdc méi thoai hoa (degenerate primer) ¢6 st dung céc nucleotide R ¢6 thé 1a A/G, B ¢6 thé 1a C/G/T, D

¢6 thé 1a A/G/T, H c6 thé 1a A/C/T va V ¢6 thé 1a A/C/G.
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Danh gia da dang di truyén ctia 10 mau gidng ndm so (Pleurotus spp.) bang chi thi RAPD va ISSR

ofr -

Coefficient

070 076

Ghi chii: O hé s6 tuong déng di truyén 1a 0,579, 10 mau gidng nim so dugc chia thanh 3 nhém chinh (ti I dén IIT)

Hinh 4. Quan hé di truyén ctia 10 miu giéng nim sé dugc phan tich bang chi thi ISSR

Hé s6 tuong dong di truyén cua 10 mau
giong ndm so khi phan tich bdi cac moéi ISSR
dao dong tu 0,442-0,760 va dat gia tri trung
binh 1 0,579 (Bang 3). O mtc do da dang di
truyén 1a 0,579 (vi tri nét dat), 10 miu giéng
ndm so dugc phan thanh 3 nhém. Nhém I c6 6
mau giéng, nhém II c6 duy nhat 1 mau giong
(PN2), nhém III ¢6 3 mau giong (PN19, PN20 va
PN50). Nhu vay, két qua phan nhém dudc thiét
lap bdi hai chi thi RAPD (Hinh 2) va ISSR
(Hinh 4) 14 tuong tu nhau.

3.4. Phan tich da dang di truyén cua 10
mAu giong nam so6 két hgp hai chi thi ISSR
va RAPD

Viéc két hgp nhiéu chi thi nhu RAPD, ISSR,
SRAP trong phan tich da dang di truyén cta cac
mau gidng ndm huong (Fu & cs., 2010) hoic
nim so Pleurotus pulmonarius (Yin & cs., 2014)
da dudc thuc hién. Théng thuong, chi thi RAPD
va ISSR dudc két hop dé tang s6 luong locus
phat hién dudgc trong moét phén tich va do vay
két qua sé co tinh dai dién hon 1a khi phan tich
don 18 (Wang & cs., 2012). Trong nghién cttu
nay, khi két hop hai chi thi RAPD va ISSR, téng
s6 locus phat hién dugc 1a 560 locus (285 véi
RAPD va 302 véi ISSR) (Bang 2 va Bang 4). Két
qua phan tich cho thdy hé s§ tuong dong di
truyén cua 10 miu giéng ndm sd dao dong tu
0,459-0,755. O hé s6 tuong dong di truyén trung
binh 14 0,579, 10 miu giéng ndm sd dudc chia

1618

thanh 3 nhém chinh (Hinh 5) va su phdn nhém
l1a tuong tu nhu khi phan tich bdi hai chi thi
RAPD va ISSR riéng ré. Két qua trén chiing té
10 mau giong ndm so thu thap dugc 1a cé su
khéac biét vé 16n vé vat liéu di truyén va do vay
sé& 1a nhiing vat liéu ngudn gen quy cho chon tao
gidng ndm so6 méi. Két qua ctia nghién ciu nay
ciing kh4 tuong dong véi nghién ciiu cia Wang
& cs. (2012) khi két hop gitia hai chi thi RAPD
va ISSR da cho cdu tric hinh cay tuong tu nhu
dugc phan tich béi chi thi RAPD. Cac két qua
nghién ctiu cua chiing t6i chiing té chi thi RAPD
va ISSR rat hiéu qua trong phan tich da dang di
truyén, tuong tu nhu nghién ctu da dang di
truyén trén d6i tuong ndm so P. pulmonarius
(Yin & cs., 2014).

Pé kiém tra muc d6 tuong quan gitia cac ma
tran hé s6 tuong dong di truyén, chiing t6i da su
dung kiém dinh Mantel. K&t qua cho thdy hé s6
tuong quan (r) gitia hai ma tran RAPD va ISSR
14 0,878 (P <0,0001). Két qua nay chiing t c6 su
tuong quan rat cao gitia ma tran RAPD va ISSR.
Thuc t& thi so d6 tuong déng di truyén ctia 10
mau giong ndm so6 khi phan tich bang chi thi
RAPD (Hinh 2) va bang chi thi ISSR (Hinh 4) 1a
tuong ddi giong nhau da goi ¥ vé dude su tuong
quan rat cao gifta hai chi thi. Ma tran tuong déng
di truyén dugc thiét lap bdi cac moi RAPD va
ISSR riéng ré déu cho két qua tuong quan rat cao
v6i ma tran két hgp gitta RAPD-ISSR (r = 0,978;
P <0,0001 va r = 0,959; P <0,0001).
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Hinh 5. So d6 quan hé di truyén

cua 10 mau giong nadm so6 duge phan ti

ch bdi két hgp gitia chi thi RAPD va ISSR
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Hinh 6. Phan tich thanh phan chinh (PCA analysis)
cua 10 miu giong nadm so duwa trén két hop giita hai chi thi RAPD va ISSR

Dé c6 goc nhin truc quan hon vé méi quan
hé di truyén ctia 10 mAu gidng ndm so thu thap
dugce, ching toéi st dung hé s6 tuong dong di
truyén dugc phan tich bdi téng s6 37 chi thi
(RAPD + ISSR) dé tién hanh phan tich thanh
phan chinh (PCA). Trong d6 thi phan tan PCA,

hai thanh phan chinh diu tién 1an lugt chiém
51,85% va 15,44% (téng s6 67,29%) (Hinh 6).
Tuong tu v6i két quad trén hinh 5, mau giong
PN2 c6 khoang cach kha xa so véi 10 mau giong
con lai va cac méu gidng PN20, PN50 va PN19
cling dudc x&p vao moét nhéom véi khoang cach
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kha xa so véi cac mau giong khac (Hinh 6). Két
qué nay mot 14n nita khing dinh 10 miu giong
nam so rat da dang vé méit di truyén.

4. KET LUAN

Nghién ctiu nay da xac dinh dudc sy da
dang di truyén ctia 10 mau giéng ndm so bang
37 chi thi (20 chi thi RAPD va 17 chi thi ISSR).
Céc chi thi da phat hién duge 560 locus trong d6
¢6 552 locus da hinh va nhan ban dudc téng s6
2138 san phdm PCR. Hé s6 tuong déng di
truyén ctia 10 mau giéng nadm so6 dao dong ti
0,459-0,755 va chia thanh 3 nhém chinh & hé s6
tuong dong di truyén trung binh la 0,579. Két
qua trén cho thay mitc d6 da dang di truyén 10
mau giéng nam sod thu thap dude 12 rat cao. Cac
mAu giéng ndm so c6 thé duge st dung cho
nghién ctiu, phat trién nguén gen ciing nhu lai
tao gidng ndm so méi.
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