
Vietnam J. Agri. Sci. 2023, Vol. 21, No. 1: 25-30 Tạp chí Khoa học Nông nghiệp Việt Nam 2023, 21(1): 25-30  
www.vnua.edu.vn 

 

25 

Lê Thị Tuyết Châm*, Vũ Thị Thúy Hằng 

 Khoa Nông học, Học viện Nông nghiệp Việt Nam  

*Tác giả liên hệ: lttcham@vnua.edu.vn 

Ngày nhận bài: 18.10.2022 Ngày chấp nhận đăng: 27.01.2023 

TÓM TẮT 

Sắt là nguyên tố vi lượng đóng vai trò quan trọng vì tham gia vào các phản ứng oxy hóa khử diễn ra trong 
cây. Quá trình hấp thụ Fe được điều hòa chặt chẽ để nhằm đáp ứng nhu cầu của cây và được kiểm soát bởi yếu 
tố phiên mã FER-like iron deficiency-induced transcription factor (FIT). FIT sẽ tăng biểu hiện khi thiếu Fe nhưng 
sẽ giảm trong điều kiện đủ Fe. Tuy nhiên khi xử lý với Cycloheximide (CHX) thì sự biểu hiện này của FIT tăng cao 
trong điều kiện đủ Fe. Nghiên cứu này nhằm đánh giá liệu Zinc finger of Arabidopsis thaliana 12 (ZAT12), một yếu 
tố ức chế của FIT có liên quan đến sự tăng cao của FIT hay không trong điều kiện đủ Fe và có xử lý CHX. Thí 
nghiệm đã đánh giá sự biểu hiện của FIT và ZAT12 sau khi xử lý với CHX ở hai thời điểm kết thúc xử lý và sau 
khi xử lý 4 giờ. Kết quả cho thấy sự biểu hiện của AtFIT và AtZAT12 tăng cao trên Arabidopsis Col-0 và zat12-3 
trong điều kiện đủ Fe 10 ngày và có xử lý CHX. Như vậy, khi không có protein ZAT12 do đột biến hay do CHX thì 
sự biểu hiện AtFIT đều tăng lên. Nghiên cứu này cung cấp cách thức gỡ bỏ quá trình ức chế FIT trong điều kiện 
cây sinh trưởng trong môi trường đủ Fe.  

 Từ khóa: Biểu hiện gen, Cycloheximide (CHX), gen FIT, thiếu Fe, gen ZAT12 

The effect of the Translation Inhibitor Cycloheximide on the Expression  
of AtZAT12 and AtFIT Genes in Arabidopsis 

ABSTRACT 

Iron (Fe) is a microelement that plays an important role because it participates in redox reactions in plants. Fe 
uptake is tightly regulated to meet plant needs and is controlled by the transcription factor Fer-like iron  
deficiency-induced transcription factor (FIT). FIT expression increases in Fe deficiency but decreases in Fe deficient 
condition. However, when treated with Cycloheximide (CHX), this expression of FIT increased under Fe-sufficient 
conditions. This study aimed to evaluate whether ZAT12, an inhibitor of FIT, is associated with an elevation of FIT 
expression under conditions of Fe sufficiency and CHX treatment. The experiment evaluated the expression of FIT 
and ZAT12 after treatment with CHX at the end of treatment and 4 hours after treatment. The results showed that the 
expression of AtFIT and AtZAT12 was elevated on Arabidopsis Col-0 and zat12-3 grown under Fe sufficient 
conditions for 10 days and CHX treatment. Thus, in the absence of ZAT12 protein, either by mutations or by CHX 
translation inhibitors, AtFIT expression was increased. This study provides a way to remove FIT inhibition when 
plants grown in sufficient Fe condition. 

Keywords: Gene expression, Cycloheximide (CHX), Fe deficiency, AtFIT gene, AtZAT12 gene.  
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

°

Tên gen Tên mồi Trình tự 5’-3’ 

EF1B-alpha-g (Q, gDNA) AtEF-gen-3'(2726)  
AtEF-gen-5'(2522 

5`CCGGGACATATGGAGGTAAG 3` 
5`TCCGAACAATACCAGAACTACG 3` 

EF1B-alpha (Q, cDNA) AtEF-c-5’(2125) 
AtEF-c-3’(2251) 

5’ACTTGTACCAGTTGGTTATGGG 3’ 
5’CTGGATGTACTCGTTGTTAGGC 3’ 

ZAT12 (Q) ZAT12 Real-Time 5´ 
ZAT12 Real-Time 3´  

5`GAGTCACAAGAAGCCTAACAACGA 3` 
5`AAGCCACTCTCTTCCCACTGCTA 3` 

FIT (Q) AtFRU-c-5'(1392) 
AtFRU-c-3'(1483) 

5’GGAGAAGGTGTTGCTCCATC3` 
5’TCCGGAGAAGGAGAGCTTAG3` 
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